PCR TESTY

Polymerazova fetézova reakce

https://cs.wikipedia.org/wiki/Polymer%C3%A1zov%C3%A1 %C5%99et%C4%9Bzov%C3%A1 reakce

Uryvek z ¢lanku:

Polymerdzovd retézovd reakce (PCR, anglicky polymerase chain reaction) je metoda rychlého a
snadného zmnoZeni tiseku DNA zaloZend na principu replikace nukleovych kyselin. Useky DNA, které
se maji namnoZit (amplifikovat), musi byt ohranic¢eny na zacdtku a na konci tzv. primery (kratkymi
oligonukleotidy DNA). PCR slouZi k vytvoreni aZ mnoha miliont exaktnich kopii vzorového fragmentu
DNA o maximdlni délce 10 tisic nukleotidi (v nékterych pripadech bylo dosaZeno délky az 40 tisic[1]),
coZ umoznuje provést analyzu DNA i z velmi malého vzorku. K syntéze nového vidkna DNA se pouziva
nejcastéji termostabilni DNA polymerdza bakterie Thermus aquaticus, odtud oznaceni Taq
polymerdza. PCR probihd v zafizeni zvaném termocykler, které je zkonstruovdno tak, aby dokdzalo
béhem nékolika sekund zvysit nebo sniZit teplotu o nékolik desitek stuprii Celsia.

Postup PCR sestavad z nékolika krokd.

1. Denaturace — DNA se po dobu 20-30 sekund zahrivd na teplotu 94-98 °C. Pfi této teploté
dochdzi k rozruseni vodikovych mustki v molekule DNA a k rozvolnéni dvousroubovice. Vznikd tak
jednovldknovd DNA, na kterou mohou v dalsim kroku nasednout primery.

2. Nasednuti primeri — teplota se sniZzi na 50—65 °C, coZ umoZniuje nasednuti primeri na
specifickd mista DNA. Na dvouvidknové useky DNA-primer se vdZe DNA polymerdza.

3. Syntéza DNA — teplota pouZitd v této fdazi zavisi na pouZité DNA polymerdze. NejbéZnéjsi
Taq polymerdza ma optimum aktivity na 75—80 °C. V tomto kroku dochdzi k samotné syntéze DNA. Ve
sméru od 5' konce ke 3' konci pfirtistd vidkno DNA komplementdrni k pivodni molekule DNA.

Tyto kroky se cyklicky opakuji, pro dostatecnou amplifikaci pivodni molekuly DNA obvykle postacuje
30 cykli. V pripade, Ze na zacdtku byla ve vzorku pouze jedind molekula DNA, po 32 cyklech teoreticky
dostaneme aZ 1 miliardu nasyntetizovanych molekul DNA.

Kary Mullis - PCR

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/Kary-Mullis---PCR: 28

Kary Mullis pfepis odpovédi:

,Jde o vysledky ... jejich interpretaci (pozn.: PCR testt). Pokud byste rekli. Pokud by ve vds vibec mohli
najit tento virus a pokud PCR test udéldte spravné, mizZete najit témér cokoliv v kymkoliv. Zacnete tak
trochu vérit v tu buddhistickou myslenku, Ze vse je obsaZeno ve vsem. Pokud dokdZete zvétsit jednu
molekulu aZ na obraz, ktery miZete mérit, coZ PCR dokdZe... existuje velmi mdlo molekul, kde aspon
jednu z nich nemdte v téle.”



https://cs.wikipedia.org/wiki/Polymer%C3%A1zov%C3%A1_%C5%99et%C4%9Bzov%C3%A1_reakce
https://odysee.com/@PatRickSoma:0/Kary-Mullis---PCR:28

PCR TESTY C19

Dne 23. ledna 2020 Corman a spol. zverejnili online védeckou publikaci ,,Detekce nového
koronaviru 2019 (2019-nCoV) pomoci RT-PCR v redlném ¢ase” v ¢asopise Eurosurveillance.
Od toho okamziku vSechny mezinarodni organizace véetné WHO, CDC, ECDC, dale védci z
raznych univerzit, farmaceutickych spolecnosti a také ministerstva zdravotnictvi témér vsech
svétovych vlad, tak skoro vsichni pfijali tento ¢lanek jako standardni diagnosticky protokol
pro SARS-CoV-2. TakZe na zakladé této védecké publikace se zacali pouzivat PCR testy po
celém svété.

(Corman-Drostentv dokument)

Detekce nového koronaviru 2019 (2019-nCoV) pomoci RT-PCR v realném case

23.1.2020

https://www.eurosurveillance.org/content/10.2807/1560-7917.ES.2020.25.3.2000045#r8

uryvek z ¢lanku:

Podle Svétové zdravotnické organizace (WHO) byla ¢inskd kanceldr WHO dne 31. prosince 2019
informovdna o pripadech zdpalu plic nezndmé etiologie ve mésté Wuhan v provincii Hubei [ 1 ]. Novy
koronavirus, ktery se v soucasnosti nazyva 2019-nCoV, byl ¢inskymi urady oficidlné ozndmen jako jeho
plivodce dne 7. Sekvence virového genomu byla uvolnéna pro okamZitou podporu verejného zdravi
prostiednictvim komunitniho online zdroje virological.org dne 10. ledna (Wuhan-Hu-1, GenBank
pristupové cislo MN908947 [ 2]), ndsledované ctyimi dalsimi genomy uloZzenymi 12. ledna v databdzi
virovych sekvenci spravované Globdlni iniciativou pro sdileni vsech tdajii o chripce (GISAID). Sekvence
genomu naznacuji pfitomnost viru blizce pribuzného ¢lenim virového druhu nazyvaného CoV
souvisejici s téZkym akutnim respiracnim syndromem (SARS), coZ je druh definovany plivodcem
vypuknuti SARS u lidi v letech 2002/03 [ 3, 4 ] . Tento druh také zahrnuje velké mnoZstvi vir(i vétsinou
detekovanych u netopyrii nosoroZct v Asii a Evropé.

K 20. lednu 2020* bylo WHO ozndmeno 282 laboratorné potvrzenych lidskych pripadd [ 5 ]. Potvrzené
pfinady u cestujicich z\Wuhanu byly ozndmeny 13. a 17. ledna v Thajsku, stejné jako 15. ledna v
Japonsku a 19. ledna v Koreji. Rozsah prenosu 2019-nCoV z ¢lovéka na ¢lovéka neni v dobé psani této
zpravy jasny, ale existuji diikazy o urcitém prenosu z clovéka na clovéka.

Mezi hlavni priority pro usnadnéni zdsahu v oblasti vefejného zdravi patfi spolehlivé laboratorni
diagnostika. Pri akutni respiracni infekci se RT-PCR béZné pouZivd k detekci kauzdlnich virt z
respiracnich sekret(. JiZ drive jsme prokdzali proveditelnost zavedeni robustni detekcni technologie
zaloZené na RT-PCR v redIném Case ve vefejnych zdravotnickych laboratofich béhem mezindrodnich
zdravotnich mimorddnych uddlosti koordinaci mezi verejnymi a akademickymi laboratoremi [ 6-

12 ]. Ve vsech téchto situacich byly izolaty virt dostupné jako primdrni substrdt pro zavedeni a
kontrolu test(i a provedeni testu.

V soucasném pripadé 2019-nCoV nebyly izoldty viru nebo vzorky od infikovanych pacient( dosud
dostupné mezindrodni komunité verejného zdravi. Zde poddvdme zprdvu o vytvoreni a ovéreni
diagnostického pracovniho postupu pro screening 2019-nCoV a specifické potvrzeni navrZené v
nepritomnosti dostupnych virovych izoldti nebo pivodnich vzorki pacientd. Ndvrh a validace byly
umoznény blizkou genetickou pribuznosti se SARS-CoV z roku 2003 a napomohlo tomu pouZiti
technologie syntetickych nukleovych kyselin....
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... Podékovani: Tato prdce byla financovdna generdlnim reditelstvim Evropské unie pro vyzkum
prostrednictvim projektt Pripravit (GA602525), Porovnat (GA643476) a EVAQ (GA653316); ze strany
DG SANCO Evropské unie prostrednictvim EVD-LabNet a také némeckym ministerstvem vyzkumu
prostrednictvim projekt RAPID (01KI1723A) a DZIF (301-4-7-01.703)....

...Stfet zdjma: Olfert Landt je generdlnim reditelem spolecnosti Tib-Molbiol; Marco Kaiser je vedouci
vyzkumny pracovnik v GenExpress a slouZi jako védecky poradce pro Tib-Molbiol.

Tento ¢lanek ze dne 23. ledna 2020 Corman a spol. byl podroben dikladnému prezkoumani
a byla vytvorena Revizni zprava (peer review), ktera jednoznacné shledava tuto ,,Detekci
nového koronaviru 2019 (2019-nCoV) pomoci RT-PCR v realném ¢ase” jako velice nevhodnou
k diagnostice viru SARS-CoV-2 a to hned z nékolika davodu.

Revizni zprava na vyse uvedeny (Corman-Drostentivdokument)
Tato Revizni zprdva je zcela klicova a jasné vysvétluje, pro€ PCR test neni vhodny jako

specificky diagnosticky nastroj k identifikaci viru SARS-CoV-2.

Externi peer review (Revizni zprava) testu RTPCR k detekci SARS-CoV-2 odhaluje 10 hlavnich
védeckych nedostatkd na molekularni a metodologické urovni: disledky pro faleSné pozitivni
vysledky.

30.11.2020

https://zenodo.org/record/4298004#.YskrfnZByUk

uryvek z ¢lanku:

V publikaci s ndzvem , Detekce nového koronaviru 2019 (2019-nCoV) pomoci RT-PCR v redlném case”
(Eurosurveillance 25(8) 2020) autofri predstavuji diagnosticky pracovni postup a protokol RT-qPCR pro
detekci a diagnostiku 2019-nCoV (nyni znamy jako SARS-COV-2), o kterém tvrdi, Ze je ovéreny, a
zdroveti jde o robustni diagnostickou metodologii pro pouZiti v laboratorich vefejného zdravi.

Ve svétle vsech dusledki vyplyvajicich z této publikace pro spolecnosti na celém svété provedla
skupina nezavislych vyzkumnik( bod po bodu prezkoumadni vyse uvedené publikace, ve kterém 1) byly
kriZové zkontrolovdny vsechny komponenty predloZeného ndvrhu testu, 2) Doporuceni protokolu RT-
gPCR byla hodnocena w.r.t. sprdvnd laboratorni praxe a 3) parametry zkoumané podle prislusné
védecké literatury pokryvajici danou oblast.

Publikovany protokol RT-QPCR pro detekci a diagnostiku 2019-nCoV a rukopis trpi Fadou technickych a
védeckych chyb, vcetné nedostatecného ndvrhu primeru, problematického a nedostatecného
protokolu RT-gPCR a absence presné validace testu. PredloZeny test ani samotny rukopis nespliiuji
poZadavky na prijatelnou védeckou publikaci. Ddle nejsou zminény zdvazné strety zajma autord.
Konecné, velmi kratkd doba mezi odesldnim a prijetim publikace (24 hodin) znamend, Ze zde bud’
nebyl proveden systematicky proces vzdjemného hodnoceni, nebo je problematicky nizkd kvalita.


https://zenodo.org/record/4298004#.YskrfnZByUk

Poskytujeme presvédcivé diikazy o nékolika védeckych nedostatcich, chybdch a nedostatcich. S
ohledem na zde prezentované védecké a metodologické nedostatky jsme presvédceni, Ze redakcni
rada Eurosurveillance nemd jinou moZnost, neZ publikaci stdhnout....

... 3. Pocet cykli amplifikace (méné neZ 35; s vyhodou 25-30 cykli); V pripadé detekce viru >35 cykli
detekuje pouze signdly, které nekoreluji s infek¢nim virem, jak bylo stanoveno izolaci v bunécné
kulture [pFehled v 2]; pokud je nékdo testovdn pomoci PCR jako pozitivni pFi pouiiti prahu 35
cykli nebo vyssi (jako je tomu ve vétsiné laboratori v Evropé a USA), pravdépodobnost, Ze
je dotycna osoba skutecné infikovdna, je mensi nez 3 %, pravdépodobnost, Ze uvedeny
vysledek je falesné pozitivni je 97 %...

... 8. Corman-Drostentiv dokument nebyl recenzovdn

Pred formadini publikaci v odborném Casopise jsou védecké a lékarské Cldanky tradicné certifikovdany
»peer review”, V tomto procesu si redaktori casopisu nechaji poradit od riznych odborniki
(,referent(i”), kteri prdci hodnotili, a mohou identifikovat slabd mista v jejich predpokladech,
metoddch a zdvérech. Casopis obvykle publikuje ¢ldnek pouze tehdy, kdy? jsou redaktofi pfesvédéeni,

Ze autofi reagovali na obavy rozhodCich a Ze prezentovand data podporuji zavéry vyvozené v ¢ldnku.
Tento proces je dobre popsdn pro Eurosurveillance [16].

Dokument Corman-Drosten byl pfedloZen Eurosurveillance 21. ledna 2020 a prijat k publikaci 22.
ledna 2020. 23. ledna 2020 byl dokument online. Dne 13. ledna 2020 byla na oficidlnich webovych
strdnkdach WHO [17] zvefejnéna verze 1-0 protokolu, aktualizovdna 17. ledna 2020 jako verze
dokumentu 2-1 [18], jesté predtim, neZ byl 23. ledna na Eurosurveillance zvefejnén dokument
CormanDrosten.

Za normdlnich okolnosti je peer review ¢asové ndroény proces, protoZe minimdlné dva odbornici z
oboru musi kriticky Cist a komentovat predloZeny prispévek. Podle naseho ndzoru tento ¢ldnek nebyl!
recenzovdn. Dvacet ¢tyfi hodin je prosté mdlo na provedeni diikladného peer review. NdGs zdvér
podporuje skutecnost, Ze jsme nasli obrovské mnoZstvi velmi zdvaZnych konstrukcnich nedostatkd,
které Cini PCR test zcela nevhodnym jako diagnosticky ndstroj k identifikaci viru SARS-CoV-2. Jakykoli
molekuldrni biolog obezndmeny s ndvrhem RT-PCR by snadno pozoroval zdvazné chyby pfitomné v
clanku Corman-Drosten pred skutecnym procesem prezkoumdni. Dne 26. Fijna 2020 jsme poZddali
Eurosurveillance, aby ndm zaslala kopii zprdvy o vzdjemném hodnoceni.

K dnesnimu dni jsme tuto zprdvu neobdrzeli a v dopise ze dne 18. listopadu 2020 ECDC jako hostitel
pro Eurosurveillance odmitlo poskytnout pristup, aniz by uvedlo podstatné védecké divody pro své
rozhodnuti. Naopak pisi, Ze ,,zverejnéni by podkopalo ucel védeckych vyzkuma“. [24].



9. Autori jako redaktori

Posledni bod je jednim z hlavnich problému. Ukazuje se, Ze dva autori clanku Corman-Drosten,
Christian Drosten a Chantal Reusken, jsou také ¢leny redakéni rady tohoto ¢asopisu [19]. Dochdzi tak
k vdZnému stretu zajmd, ktery posiluje podezreni, Ze dokument nebyl recenzovdn. Zdd se, Ze rychlé
zverejnéni bylo mozné jednoduse proto, Ze autori byli také soucdsti redakcni rady Eurosurveillance.
Tato praxe je kategorizovdna jako ohroZujici védeckou integritu.

SOUHRNNY KATALOG CHYB NALEZENYCH V PRISPEVKU
Dokument Corman-Drosten obsahuje ndsledujici konkrétni chyby:

1. Neexistuje Zadny specifikovany divod pro pouZiti téchto extrémné vysokych koncentraci primerti v
tomto protokolu. Popsané koncentrace vedou ke zvysenym nespecifickym vazbdm a amplifikacim
produktt PCR, coZ Cini test nevhodnym jako specificky diagnosticky ndstroj k identifikaci viru SARS-
CoV-2.

2. Sest nespecifikovanych kolisavych poloh zavede obrovskou variabilitu v redinych laboratornich
implementacich tohoto testu; matouci nespecificky popis v dokumentu Corman-Drosten neni vhodny
jako standardni operacni protokol, takZe test neni vhodny jako specificky diagnosticky ndstroj k
identifikaci viru SARS-CoV-2.

3. Test nedokdZe rozlisit mezi celym virem a virovymi fragmenty. Test proto nelze pouZit jako
diagnostiku intaktnich (infekcnich) vird, takZe test neni vhodny jako specificky diagnosticky ndstroj k
identifikaci viru SARS-CoV-2 a k vyvozovdni zdvéri o pritomnosti infekce.

4. Rozdil 10 °C s ohledem na teplotu naseddni Tm pro pdr primeri1 (RARp_SARSr_F a RdRp_SARSr_R)
také cini test nevhodnym jako specificky diagnosticky ndstroj k identifikaci viru SARS-CoV-2.

5. ZavazZnd chyba je vynechdni hodnoty Ct, pri které je vzorek povaZovdn za pozitivni a negativni. Tato
hodnota Ct se také nenachdzi v ndslednych poddnich, coz &ini test nevhodnym jako specificky
diagnosticky ndstroj k identifikaci viru SARS-CoV-2.

6. Produkty PCR nebyly validovdny na molekuldrni drovni. Tato skutecnost ¢ini protokol
nepouZitelnym jako specificky diagnosticky ndstroj k identifikaci viru SARS-CoV-2.

7. PCR test neobsahuje ani jednoznacnou pozitivni kontrolu k vyhodnoceni jeho specifi¢nosti na SARS-
CoV-2, ani negativni kontrolu k vylouceni pfitomnosti jinych koronavirt, takZe test neni vhodny jako
specificky diagnosticky ndstroj k identifikaci viru SARS-CoV-2.

8. Ndvrh testu v ¢cldnku Corman-Drosten je tak vdgni a chybny, Ze se Ize vydat desitkami rtiznych
sméru; nic neni standardizovdno a neexistuje Zadny SOP. To velmi zpochybriuje védeckou validitu
testu a cini jej nevhodnym jako specificky diagnosticky ndstroj k identifikaci viru SARS-CoV-2.

9. S nejvétsi pravdépodobnosti nebyl Corman-Drosteniv ¢ldnek recenzovadn, takZe test nebyl vhodny
jako specificky diagnosticky ndstroj k identifikaci viru SARS-CoV-2.



10. Zjistili jsme vdzZné strety zajmu nejméné u Ctyr autort, kromé toho, Ze dva z autort ¢lanku
Corman-Drosten (Christian Drosten a Chantal Reusken) jsou ¢leny redakéni rady Eurosurveillance. 29.
Cervence 2020 byl priddn stret zajmua (Olfert Landt je generdinim reditelem TIB-Molbiol; Marco Kaiser
je vedoucim vyzkumnikem v GenExpress a slouZi jako védecky poradce pro TIB-Molbiol), ktery nebyl v
puvodni verzi deklarovdn (a stdle je chybi ve verzi PubMed); TIB-Molbiol je spolecnost, kterd jako
»prvni“ vyrobila PCR kity (Light Mix) na zdkladé protokolu publikovaného v Corman-Drostenové
rukopise a podle vlastnich slov tyto PCR-testovaci Kity distribuovala jesté pred zverejnénim. dokonce
predlozen [20]; ddle Victor Corman & Christian Drosten nezminili svou druhou dfilaci: komeréni
zkusebni laboratof ,Labor Berlin“. Oba jsou tam zodpovédni za diagnostiku virt [21] a spole¢nost
plsobi v oblasti testovdni PCR v redlném case.

Ve svétle naseho prehodnoceni testovaciho protokolu k identifikaci SARS-CoV-2 popsaného v
dokumentu Corman-Drosten jsme identifikovali chyby a inherentni omyly, které cini test SARS-CoV-
2 PCR zbytecnym.

Rozhodnuti o tom, které testovaci protokoly budou zverejnény a zpristupnény, leZi pfimo v rukou
Eurosurveillance. Rozhodnuti rozpoznat chyby zjevné v dokumentu Corman-Drosten md vyhodu v
tom, Ze do budoucna vyrazné minimalizuje lidské ndklady a utrpeni. Neni v nejlepsim zajmu
Eurosurveillance tento dokument stahnout? Nds zdvér je jasny. Tvdfi v tvdar vsem zde popsanym
ohromnym nedostatkiim a chybdm v ndvrhu protokolu PCR dochdzime k zdvéru: V ramci védecké
integrity a odpovédnosti nezbyvd moc na vybér.

Revizni zprava ke stazeni CZ:

https://uloz.to/file/53ajJhpjKysh/review-corman-drosten-paper-final-version-10-3-public-finalcz-
pdf?showDialog=1#

PCR C19 - pocatek

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/PCR-C19---po%C4%8D%C3%Altek:9

MUDr. Jan Hnizdil o pandemii, PCR testech, straseni, ockovani

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/MUDr.-Jan-Hn%C3%ADzdil-2.9.2021:a
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PCR C19 - casova osa

Dne 31. 12. 2019 byla ¢inska kancelaif WHO informovana o pfipadech zapalu plic neznamé etiologie
ve mésté Wuhan v provincii Hubei.

Dne 10.1.2020 byla uvolnéna sekvence virového genomu pro okamZzitou podporu verejného zdravi
prostfednictvim komunitniho online zdroje virological.org (Wuhan-Hu-1, GenBank ptistupové Cislo
MN908947 [ 2]), nasledované ctyimi dalSimi genomy uloZenymi 12. ledna v databazi virovych
sekvenci spravované Globalni iniciativou pro sdileni vSech Gdajl o chfipce (GISAID).

Dne 11.1.2020 spole¢nost TIB MOLBIOL (Roche) nabizela testovaci kity: LightMix Modular Wuhan
CoV RdRP-gene (530) a LightMix SarbecoV E-gene plus EAV kontrol (530/660). Pouze jeden den poté,
co byla uvolnéna sekvence virového genomu (Wuhan-Hu-1). V dokumentu LightMix Modular Wuhan
CoV RdRP-gene (530) se zmiriuje 2019-nCoV.

Dne 13.1.2020 WHO zvefejnuje dokument o Diagnostické detekci Wuhanského koronaviru 2019
pomoci RTPCR metody.

Dne 17.1.2021 WHO zvefejiuje dokument o Diagnostické detekci 2019-nCoV pomoci RT-PCR v
redlném case.

Dne 19.1.2020 bylo ha GISAID uvolnéno 13 dalSich genomovych sekvenci pochazejici z 6 riznych
laboratofi.

Dne 21.1.2020 byl (Corman-Drostentv dokument) predloZen Eurosurveillance.
Dne 22.1.2020 byl (Corman-Drosten(iv dokument) pfijat k publikaci.
Dne 23.1.2020 byl (Corman-Drostentv dokument) online.

Dne 24.1.2020 WHO zvefejriuje dokument o CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-
PCR Diagnostic Panel (prvni PCR test, ktery CDC vydala pro nouzové uZziti).

Dokument prvniho PCR testu, ktery vznikl mezinarodni spolupraci, téch nejlepsich védct z celého
svéta pod rouskou WHO, CDC, EU a védcl predevsim z Ciny, ale také i z celého svéta.

V tnoru 2020 CDC oficialné vydala prvni PCR test, CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-
Time RT-PCR Diagnostic Panel

V éervenci 2020 CDC vydala druhy test, CDC Influenza SARS-CoV-2 (Flu SC2) Multiplex Assay

Dne 21.7.2021 CDC vyzyva laboratore, aby presly na multiplexni metodu a ukoncuje nouzové uziti
prvniho PCR testu, ktery CDC vydala a to CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR
Diagnostic Panel k 31.12.2021.

Prvni PCR test CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR Diagnostic Panel se
pouzival od tinora 2020 az do 31.12.2021.



https://www.eurosurveillance.org/content/10.2807/1560-7917.ES.2020.25.3.2000045#r2

Novy genom koronaviru 2019 (MN908947)
10.1.2020

https://virological.org/t/novel-2019-coronavirus-genome/319

Newly discovered betacoronavirus, Wuhan 2019-2020

A praviously unknown batacoronavinus was datecled in patients during an outbreak of respiratory linesses, including atypical pnewmenia, that started mid-December 20189 in the city
of Wuhan, the capital of Central China's Hubei Province.

The newly discovered corenavinis (s simdar to some of the belacorenaviruses detecled in bats, bul i is distinct from 5ARS-CoV and MERS-CaV.

Tha genama af the nowly discovensd CoV cansists ol a single, positve-stranded RNA thal is approximately 30k nuclatides kng. The overll genoms organization of the nawly
digoovered CoV i similar o that of olher coronavinuges. The newly sequenced virus genome encodes the open reading Trames (ORFs) common to all belacoronaviruses, includng
OAF1ab ihal encodes many enzymalic preleing, the spike-surlace gycoprabein (S), the small ervelope protein (E), the matix protein (M), and the auclescapsid pratein (M), as well
a5 genveral NoRstucural proteins.

Virus R Accession D Passage det  Collection date  Host Onginating lab

BalaCoViWuhanVDC-HB-01/2019 EPIISL 402119 Virus Isclate] 2019-12-30 an| Mational Institute for Viral Dissase Control and Pravention, China CDG
BataCoV\Wuhan/VDC-HE-Q4/2020 EFI_ISL_402120 OCriginal 2020-01-04 Human  Mational Institute fer Viral Disease Confrol and Prevention, China COC
BalaCoViWuhanVDG-HE-052019 EPIISL_ 402121 Oviginal 2019-12-30 Human  Mational Institute for Viral Disease Gontral and Prevention, China CDG
BataCoVWuhan/IPBCAMS-WH-01/2019  EPI_ISL_ 402123 OCriginal 2019-12-24 Human  Ingtifute of Pathogen Bislogy, Chinesa Academy of Medical Sciences & Pal
BelaCoViWuhanWIVe2015 EPI_ISL_302124 Criginal 20191230 Human  Wuhan Jinyinlan Hespital

Tézky akutni respiracni syndrom coronavirus 2 isolovany Wuhan-Hu-1, kompletni genom

https://www.ncbi.nim.nih.gov/nuccore/MN908947

Spolecnost TIB MOLBIOL (Roche)
11.1.2020

https://archive.ph/Vulo5

GO g|e MDx ESBL NDM-1/2 - Roche Molecular Solutions X .!, Q,

Q Alle @ News ¢ Shopping [ Bilder ¢ Maps i Mehr Einstellungen ~ Suchfilter

Beliebige Sprache - 12. Juli 2019 — 1. Nov. 2020 »  Alle Ergebnisse Zuriicksetzen

www.roche-as.es » Im_pdf» MDx... = rPOF Diese Seite Ubersetzen

MDx ESBL NDM-1/2 - Roche Molecular Solutions

11.01.2020 — MDx 53-0777-96. 1/ 4. V200204. Instructions For Use. LightMix. ®. Modular
Wuhan CoV RdRP-gene. 530. Cat.-No. 53-0777-96. Roche SAP n® 09 155 376 001.

Es fehit: Me+ee&+af| Muss Folgendes enthalten: Molecular

www.roche-as.es» Im_pdf» MDx.. = FOF Diese Seite Ubersetzen

MDx ESBL NDM-1/2 - Roche Molecular Solutions
11.01.2020 — MDx 40-0776-96. 1/ 4. V200204. Instructions For Use. LightMix. @. SarbecoV E-

gene plus EAV control. $30/660. Cat.-No. 40-0776-95. Roche SAP n®° 02 164 ...
Es fehlt: #eteettar | Muss Folgendes enthalten: Molecular


https://virological.org/t/novel-2019-coronavirus-genome/319
https://virological.org/t/novel-2019-coronavirus-genome/319
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/nuccore/MN908947
https://archive.ph/Vulo5
https://archive.ph/Vulo5

Prvni odkaz z obrazku ,Spoleénost TIB MOLBIOL (Roche)“

TIB MOLBIOL - LightMix Modular Wuhan CoV RdRP-gene (530)
11.1.2020

https://www.roche-as.es/Im pdf/MDx 53-0777 96 Wuhan-R-
gene V200204 09155376001%20(2).pdf

Druhy odkaz z obrazku ,,Spolecnost TIB MOLBIOL (Roche)“

TIB MOLBIOL - LightMix SarbecoV E-gene plus EAV kontrol (530/660)
11.1.2020

https://archive.ph/YdcQj

WHO zvefejiuje dokument o Diagnostické detekci Wuhanského koronaviru 2019 pomoci RTPCR
metody

13.1.2020

https://www.who.int/docs/default-source/coronaviruse/wuhan-virus-assay-
v1991527e5122341d99287a1b17¢111902.pdf?sfvrsn=d381fc88 2

WHO zverejnuje dokument o Diagnostické detekci 2019-nCoV pomoci RT-PCR v realném case
17.1.2020

https://www.who.int/docs/default-source/coronaviruse/protocol-v2-1.pdf?sfvrsn=a9ef618¢c 2

Na GISAID bylo uvolnéno 13 dalsich genomovych sekvenci pochazejici z 6 riznych laboratofi
19.1.2020

https://virological.org/t/preliminary-phylogenetic-analysis-of-11-ncov2019-genomes-2020-01-
19/329
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https://archive.ph/YdcQj
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WHO zvefejiiuje dokument o CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR
Diagnostic Panel (prvni PCR test, ktery se pouZival po celém svété)

24.1.2020

https://www.who.int/docs/default-source/coronaviruse/whoinhouseassays.pdf

Jiz od zacatku Slo o obchod se spole¢nosti TIB MOLBIOL.

V €ervenci 2020 CDC vydala druhy test, CDC Influenza SARS-CoV-2 (Flu SC2) Multiplex Assay

Ale teprve az po roce CDC vyzvala laboratore k pouzivani tohoto testu a multiplexni metody.

Upozornéni pro laboratoife: Zmény CDC RT-PCR pro testovani SARS-CoV-2
21.7.2021

https://www.cdc.gov/csels/dls/locs/2021/07-21-2021-lab-alert-Changes CDC RT-PCR SARS-CoV-
2 Testing 1.html?fbclid=IwAROWDr89htgcEK41XPz4EjYOrDEselbs2dogXKMz0OHW8oWjzz v71WCA

Yg

uryvek z ¢lanku:
Publikum : Jednotlivci provddéjici testovdni na COVID-19
Uroveri : Laboratorni vystraha

Po 31. prosinci 2021 CDC stdhne Zddost americkému Ufadu pro kontrolu potravin a lé¢iv (FDA) o
povoleni nouzového pouZiti (EUA) CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR
Diagnostic Panel, the test poprvé predstaven v unoru 2020 pouze pro detekci SARS-CoV-2. CDC
poskytuje toto predbézné upozornéni pro klinické laboratore, aby mély dostatek ¢asu na vybér a
implementaci jedné z mnoha alternativ schvdlenych FDA.

Navstivte web FDA , kde najdete seznam autorizovanych diagnostickych metod COVID-19. Pro shrnuti
vykonnosti molekuldrnich metod schvdlenych FDA s referencnim panelem FDA navstivte tuto strdnku .

V rémci pripravy na tuto zménu doporucuje CDC klinickym laboratofim a testovacim mistum, které
pouZivaji test CDC 2019-nCoV RT-PCR, vybrat a zahdjit pfechod na jiny test COVID-19 autorizovany
FDA. CDC vyzyva laboratore, aby zvadZily prijeti multiplexni metody, kterd miZe usnadnit detekci a
diferenciaci SARS-CoV-2 a viru chfipky. Takové testy mohou usnadnit pokracujici testovdni jak na
chripku, tak na SARS-CoV-2 a mohou usetrit ¢as i zdroje, kdyZ se dostdvdme do chripkové

sezony. Laboratore a testovaci mista by mély pred zahdjenim klinického testovdni validovat a ovérit
vybrany test ve svém zarizeni.



https://www.who.int/docs/default-source/coronaviruse/whoinhouseassays.pdf
https://www.cdc.gov/csels/dls/locs/2021/07-21-2021-lab-alert-Changes_CDC_RT-PCR_SARS-CoV-2_Testing_1.html?fbclid=IwAR0WDr89htgcEK41XPz4EjY0rDEse1bs2doqXKMz0HW8oWjzz_v71WCA_Yg
https://www.cdc.gov/csels/dls/locs/2021/07-21-2021-lab-alert-Changes_CDC_RT-PCR_SARS-CoV-2_Testing_1.html?fbclid=IwAR0WDr89htgcEK41XPz4EjY0rDEse1bs2doqXKMz0HW8oWjzz_v71WCA_Yg
https://www.cdc.gov/csels/dls/locs/2021/07-21-2021-lab-alert-Changes_CDC_RT-PCR_SARS-CoV-2_Testing_1.html?fbclid=IwAR0WDr89htgcEK41XPz4EjY0rDEse1bs2doqXKMz0HW8oWjzz_v71WCA_Yg
https://t.emailupdates.cdc.gov/r/?id=h4c129f9a,147a6e6f,147a9998&ACSTrackingID=USCDC_2146-DM61940&ACSTrackingLabel=Lab%20Alert%3A%20Changes%20to%20CDC%20RT-PCR%20for%20SARS-CoV-2%20Testing
https://t.emailupdates.cdc.gov/r/?id=h4c129f9a,147a6e6f,147a9998&ACSTrackingID=USCDC_2146-DM61940&ACSTrackingLabel=Lab%20Alert%3A%20Changes%20to%20CDC%20RT-PCR%20for%20SARS-CoV-2%20Testing
https://t.emailupdates.cdc.gov/r/?id=h4c129f9a,147a6e6f,147a9999&ACSTrackingID=USCDC_2146-DM61940&ACSTrackingLabel=Lab%20Alert%3A%20Changes%20to%20CDC%20RT-PCR%20for%20SARS-CoV-2%20Testing
https://t.emailupdates.cdc.gov/r/?id=h4c129f9a,147a6e6f,147a9999&ACSTrackingID=USCDC_2146-DM61940&ACSTrackingLabel=Lab%20Alert%3A%20Changes%20to%20CDC%20RT-PCR%20for%20SARS-CoV-2%20Testing

Diagnostické testy CDC na COVID-19

7.8.2021

https://www.cdc.gov/coronavirus/2019-ncov/lab/testing.html

uryvek z ¢lanku:

CDC vyvinulo dva laboratorni testy, které identifikuji SARS-CoV-2, virus zpusobujici COVID-19. Prvnim
testem pro diagnostiku COVID-19, ktery CDC distribuovalo a ktery byl vyddn v dnoru 2020, je
diagnosticky panel CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR, test, ktery pfesné
detekuje SARS-CoV-2 v dychacich cestdch.

CDC vydala druhy test v ¢ervenci 2020, CDC Influenza SARS-CoV-2 (Flu SC2) Multiplex Assay, ktery
umozriuje laboratofim verejného zdravi provddét tfi testy v jedné reakcni jamce. Flu SC2 Multiplex je

vvvvvv

vysledky o pfitomnosti nukleové kyseliny SARS-CoV-2, chfipky A a chfipky B ve vzorku
pacienta. Pfiznaky COVID-19 a chfipky mohou byt podobné,

Pozndmka: CDC ukonci ¢innost diagnostického panelu RT-PCR v rediném case CDC 2019-nCoV na
konci roku 2021. Dalsi podrobnosti naleznete v ¢dsti Diagnosticky panel RT-PCR v redIném ¢ase CDC
2019-nCoV niZe.

...Nejnovéjsi laboratorni test CDC detekuje dva typy chfipkovych virii (A a B) a SARS-CoV-2
soucasné. Tento test se nazyvd CDC Influenza SARS-CoV-2 (Flu SC2) Multiplex Assay.

...Jediny test, ktery diagnostikuje souc¢asnou infekci jednim nebo vice z téchto vir(, umoZriuje
laboratorim verfejného zdravi pokracovat v dohledu nad chripkou a zdroveri testovat na SARS-CoV-2.

...Flu SC2 Multiplex Assay byl navrZen s pouZitim udaji o genomech SARS-CoV-2, které nebyly k
dispozici, kdyZ byl navrZen prvni test, coZ pravdépodobné zlepsi detekci viru SARS-CoV-2 ve srovnadni s
ptvodnim diagnosticky panel CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR.

...PfestoZe diagnosticky panel CDC 2019 nCoV Real-Time RT-PCR naplnil duleZitou neuspokojenou
potrebu, kdyZ byl vyvinut a nasazen na zacdtku roku 2020, poptdvka po tomto testu klesla kvili
autorizaci alternativ s vyssi propustnosti a multiplexnich testd, které detekuji oboji. SARS-CoV-2 a
dalsi bézné respiracni patogeny soucasné. Z tohoto diivodu CDC po 31. prosinci 2021 ukonci provoz
diagnostického panelu 2019 nCoV Real-Time RT-PCR.

Multiplexni test CDC Influenza SARS-CoV-2 (Flu SC2) Multiplex Assay

6.10.2021

https://www.cdc.gov/coronavirus/2019-ncov/lab/multiplex.html

Kam zmizela kaZzdorocni vina ch¥ipkové epidemie na pifelomu roku 2020 a roku 2021?



https://www.cdc.gov/coronavirus/2019-ncov/lab/testing.html
https://www.cdc.gov/coronavirus/2019-ncov/lab/multiplex.html
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Grafy WHO: https://apps.who.int/flumart/Default?ReportNo=10

Z grafd WHO je patrné, Ze poté co se zacaly pouZivat PCR testy po celém svété, tak chripka
uplné zmizela z celého svéta. V srpnu 2021 CDC vyzvala laboratofe k pouzivani multiplexni
metody a chripka se postupné zacala postupné znovu objevovat.

Z graf(l je také patrné, Ze chtipkova vina na pfelomu roku 2021 a roku 2022 vykazuje az
podeziele mélo chfipky typu B oproti prelomu roku 2019 a roku 2020.

PCR testy, C19 x chfipka

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/PCR-testy-C19-x-ch%C5%99ipka:5

Dalsi dlilezita zprdva, kterd navazuje a dopliiuje vySe uvedenou Revizni zpravu.

40 cykld u RT-PCR testu na Covid 19: Zbran hromadného niceni?
1.2.2021

https://biomedres.us/pdfs/BJSTR.MS.ID.005420.pdf

Uryvek z ¢lanku:

Ve skutecnosti nékteré testy PCR na Covid-19 oteviené uzndvaji moZné interference virem chripky A
(H1N1), chripkou B virus (Yamagata), respiracni syncycidlni virus typu B, respiracni adenovirus (typ
3 a7),virus parainfluenzy (typ B), mycoplasma pneumoniae a chlamydia pneumoniae. Ale pokud
tam je celosvétovd jednomysind kritika, je to naprostd nesprdvnost v poétu cykli pouzivanych po
celém svété k diagnostice Covid-19.

Zprdva ke stazeni CZ:

https://uloz.to/tamhle/inQjl2wroAVD#!ZGxjBOR2AGMwMTVOZMRjMwWN1AGAWAREIDJI82pQSAlzSig
WWwMN==

PCR testy se zabyval také Reiner Fuellmich v procesu Soud vefejného minéni — Grand jury.

Grand Jury Den 3 - PCR Test (informacni video)

https://odysee.com/@GrandJury:f/Grand-Jury-Day-3-en-online:7
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PCR — POCET CYKLU

PCR - pocet cykla

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/PCR---p0o%C4%8Det-cykl%C5%AF:a

Vas test na koronavirus je pozitivni. Mozna by to nemélo byt.

29.8.2020

https://www.nytimes.com/2020/08/29/health/coronavirus-testing.html

uryvek z ¢lanku:

V Massachusetts by 85 aZ 90 procent lidi, ktefi byli v éervenci pozitivné testovdni s prahem cyklu 40,
bylo povaZovdno za negativnich, pokud by prahovad hodnota byla 30 cykli, rekl Dr. Mina.

Provedeni testu SARS-CoV-2 RT-PCR jako nastroje pro detekci infekce SARS-CoV-2 v populaci
31.5.2021

https://www.journalofinfection.com/article/S0163-4453(21)00265-6/fulltext

uryvek z ¢lanku:

Ve svétle nasich zjisténi, Ze je nepravdépodobné, Ze by vice neZ polovina jedinc( s pozitivnimi vysledky
testu PCR byla infekcni, pozitivita testu RT-PCR by neméla byt povaZovdna za presné méritko
vyskytu infekéniho SARS-CoV-2. Nase vysledky potvrzuji zjisténi ostatnich, Ze rutinni pouZivani
,pozitivnich” vysledki RT-PCR testu jako zlatého standardu pro hodnoceni a kontrolu nakaZlivosti
neodrdZi skutecnost, ,Ze 50-75 % pripadii je jedinec PCR pozitivni, jsou pravdépodobné
postinfekcni”.

Falesné PCR testy — fale$na krize

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/Falesne-PCR-testy-falesna-krize:9

WHO v dokumentu o CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR Diagnostic

Panel ze dne 24.1.2020 uvadi (vysoky) pocet cykl( 37-40.
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WHO zvefejiuje dokument o CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR
Diagnostic Panel (prvni PCR test, ktery se pouzival po celém svété)

24.1.2020

https://www.who.int/docs/default-source/coronaviruse/whoinhouseassays.pdf

V tomto dokumentu se uvadi pocet cykld 37-40 CT.

WHO pfiznava, Ze poéet cykli ma vliv na fale$nou pozitivitu u PCR testut

WHO pfiznava, Ze pocet cykli ma vliv na faleSnou pozitivitu u PCR testu
7.12.2020

https://www.who.int/news/item/14-12-2020-who-information-notice-for-ivd-users

Tento ¢lanek WHO ze dne 7.12.2020 byl jiZ ze stranek WHO smazan.

zaloha ¢lanku:

https://web.archive.org/web/20210120083427/https://www.who.int/news/item/14-12-2020-who-
information-notice-for-ivd-users

uryvek z ¢lanku:

Stejné jako u kazdého diagnostického postupu je duleZité zaznamenat pozitivni a negativni
prediktivni hodnoty produktu v dané testovaci populaci. S klesajici mirou pozitivity SARS-CoV-2 klesa i
pozitivni prediktivni hodnota. To znamen3, Ze pravdépodobnost, Ze osoba, kterd ma pozitivni
vysledek (detekovan SARS-CoV-2), je skutecné infikovana SARS-CoV-2, se sniZuje se snizujici se mirou
pozitivity, bez ohledu na specifi¢nost testu. Proto se poskytovatelim zdravotni péce doporucuje, aby
vzali v Uvahu vysledky testovani spolu s klinickymi pfiznaky a symptomy, potvrzenym stavem
jakychkoli kontaktt atd.

UZivatelé reagencii RT-PCR by si méli peclivé precist ndvod k pouZiti, aby zjistili, zda je nutné rucni
nastaveni prahu pozitivity PCR, aby se zohlednil jakykoli Sum pozadi, ktery miiZe vést k tomu, Ze
vzorek s hodnotou vysokého prahu cyklu (Ct) bude interpretovdn jako pozitivni. vysledek. Princip
ndvrhu RT-PCR znamend, Ze u pacientt s vysokymi hladinami cirkulujiciho viru (virovd ndloZ) bude k
detekci viru potfeba relativné mdlo cykld, a tak bude hodnota Ct nizkd. Naopak, kdyZ vzorky vrdti
vysokou hodnotu Ct, znamend to, Ze k detekci viru bylo zapotiebi mnoho cykli. Za urcitych okolnosti
je obtizné Zjistit rozdil mezi Sumem pozadi a skutecnou pritomnosti cilového viru. Navod IFU tedy
uvede, jak interpretovat vzorky na nebo blizko limitu pro pozitivitu PCR. V nékterych pfipadech bude
ndvod k pouZiti uvddeét, Ze hrani¢ni hodnotu je tfeba upravit rucné, aby se zajistilo, Ze vzorkiim s
vysokymi hodnotami Ct nebude nesprdvné prirazen SARS-CoV-2 detekovdn kviili Sumu na pozadi.


https://www.who.int/docs/default-source/coronaviruse/whoinhouseassays.pdf
https://www.who.int/news/item/14-12-2020-who-information-notice-for-ivd-users
https://web.archive.org/web/20210120083427/https://www.who.int/news/item/14-12-2020-who-information-notice-for-ivd-users
https://web.archive.org/web/20210120083427/https://www.who.int/news/item/14-12-2020-who-information-notice-for-ivd-users

WHO v tomto ¢lanku pripousti nejenom faleSnou pozitivitu zplisobenou poctem cyklq, ale
rovnéz pripousti dalsi faleSnou pozitivitu, kterd je dana bez ohledu na specifi¢nost testu.

uryvek z ¢lanku:

S klesajici mirou pozitivity SARS-CoV-2 klesd i pozitivni prediktivni hodnota. To znamend, Ze
pravdépodobnost, Ze osoba, kterd mad pozitivni vysledek (detekovdn SARS-CoV-2), je skutecné
infikovana SARS-CoV-2, se sniZuje se sniZujici se mirou pozitivity, bez ohledu na specificnost testu.

PCR - falesna pozitivita

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/PCR---fale%C5%A1n%C3%Al1-pozitivita:0

Ale vratme se zpét k poctu cykla.

PCR test neni vhodny k diagnostice viru SARS-COV-2. | kdyzZ se tento test muze stale
zdokonalovat, stale je okolo néj mnoho problém, které budou neustale pretrvavat a pravé
jednim z nich je zejména pocet cykll. Neni stanovena jednotna hodnota, kdy je test pozitivni
a kdy negativni. Dr. Alejandro Sousa ve své zpravé uvadi, Ze u PCR testd do prahu cyklu 17
mélo vse Udajné fungovat, ale neexistuje svétova shoda na hodnoté cykld. Dr. Fauci priznava,
Ze U PCR testu po poctu cykll 35 CT a vice, tak z téchto vysledkd PCR testu neni potom nikdo
schopen rozlisit, zda se jedna o ,,infek¢ni” virus anebo postinfekéni zbytky viru.

WHO dostala zpétnou vazbu od uZivatell o zvyseném riziku falesnych vysledkd SARS-CoV-2
pfi testovani vzorkd pomoci Cinidel RT-PCR na otevienych systémech.

WHO dne 7.12.2020 pfiznala, Ze pocet cykld ma vliv na faleSnou pozitivitu u PCR testd,
navzdory tomuto zji$téni pozdéji WHO DOPORUCILA (nesmysiné vysoky) pocet cyklil na
hodnotu prahu 40 — 45. Tak vysoky pocet cykld se pouZiva napt. i u nas v CR.

Toto je dikaz toho, Ze metoda PCR, ktera se pouziva k detekci SARS-CoV-2, tedy neslouzi
k tomu, aby se hledaly doopravdy infekéni, nakaZlivé osoby za ucelem toho, aby se tyto
osoby tedy vyloucily ze spolecnosti do karantény, aby se , branilo” Sifeni viru ve spole¢nosti.

Zde jde o to, aby bylo zachyceno, ,,vytvoreno”, co nejvice pozitivné otestovanych osob. Aby
Cisla ,nakazenych“ byly co nejvyssi, aby mohla byt témito daty , nakazenych” prokazana
»pandemie”. ProtoZe ¢im vice testl se provede, tim vice (i faleSné) pozitivnich 0sob se zjisti.
Tady nejde o zdravi lidi, tady jde o vytvareni, co nejvétsiho poctu ,nakazenych” osob, aby
byla udrzovana ,pandemie”. Bez PCR test(, neni pandemie.


https://odysee.com/@PatRickSoma:0/PCR---fale%C5%A1n%C3%A1-pozitivita:0

DOPORUCENI WHO

WHO tedy zvefejnila a poté smazala ¢lanek, ve kterém pfiznava, Ze zvyseny pocet cykld ma
vliv na pocty fale$né pozitivnich vysledkd u PCR test(. PFesto potom DOPORUCILA A
DOPORUCUIJE vysoky pocet cykl( 40 - 45 CT.

DOPORUCENI neni 74dné pravné zavazné smluvni NARIZENI, které by se MUSELO dodrZovat,
a za které by hrozily v pfipadé jeho poruseni anebo nedodrzeni néjaké sankce. Je to pouze
DOPORUCENI.

A pokud toto DOPORUCENI odporuje samotné logice a ma obrovsky vliv, dopad na obrovsky
pocet osob a znamena obrovsky zasah do zakladnich prav a svobod ob¢an(, pak se vlada CR,
MZCR NESMELA, NEMELA nikdy Fidit timto DOPORUCENIM. ProtoZe pokud pouze na
zékladé pozitivniho testu byli ob¢ané nuceni setrvat v karanténé, nahlasit rizikové kontakty,
mélo to potom také obrovsky dopad nejen na cleny jejich rodiny, ale také na jejich pfibuzné,
kolegy v préci, atd. Jen kv(ili DOPORUCENI WHO a kviili finanénimu prospéchu z tohoto
podvodu. PFece se nemGze nékdo obhajovat DOPORUCENIM, kdy? si je védom nésledk(,
které svym jednani mdze napéachat, pokud toto nesmysiné, nelogické DOPORUCENI dodrzi a
dodrZuje.

Vlada CR, MZCR, vyrobci PCR test(, firmy, které testovani provadi, tak ti viichni tyto
informace musi védét. Neni mozné, aby tyto informace neméli anebo nevédéli. Tim padem
se podileli a podili na tomto podvodu jménem Covid-19. Pokud kdokoliv védomé a iumysiné
lidem IZe a klame je z dGvodu vlastniho profitu, vlastniho obohaceni, pak nese i ¢ast viny za
zloCiny, které byly spachany proti lidskosti v souvislosti s ,pandemii“ Covid-19. ProtozZe tuto
covid-agendu vytvarel a vytvari, pfiZivuje ji pfi Zivoté a zcela dobrovolné pachal skutky

s védomim protipravnosti a s jistym umyslem, kterym bylo obohaceni.

Informace ke koronaviru a nemoci covid-19
18.9.2020

https://www.vlada.cz/cz/media-centrum/aktualne/aktualni-informace-ke-koronaviru-sars-
cov-2-puvodne-2019-ncov-179250/

VIada na svych strankach uvadi, Ze pokud nemate pfiznaky onemocnéni a doporuceni nebo
zadanku od lIékare, vySetieni neni indikovano (doporuceno).

Pfesto od bfezna 2021 vlada zavedla plo$né testovani v zameéstnanich, ve skolach, atd.


https://www.vlada.cz/cz/media-centrum/aktualne/aktualni-informace-ke-koronaviru-sars-cov-2-puvodne-2019-ncov-179250/
https://www.vlada.cz/cz/media-centrum/aktualne/aktualni-informace-ke-koronaviru-sars-cov-2-puvodne-2019-ncov-179250/

ZAVER

PCR testy a Covid-19

Prvni PCR test CDC 2019-Novel Coronavirus (2019-nCoV) Real-Time RT-PCR Diagnostic Panel
Se pouzival od Unora 2020 az do 31.12.2021.

Z graf(i WHO je patrné, Ze poté co se zacaly pouZzivat tyto PCR testy po celém svété, tak
chtipka Uplné zmizela z celého svéta. V srpnu 2021 CDC vyzvala laboratore k pouzivani
multiplexni metody a chtipka se postupné zacala postupné znovu objevovat.

Co vlastné detekovaly tyto prvni PCR testy?
Prvni PCR testy byly s nejvétsi pravdépodobnosti natolik citlivé, Ze detekovaly i bézné

respiracni onemocnéni a i jiné viry jako napfiklad virus chfipky A, virus chfipky B a i jiné viry a
vyhodnotily je jako pozitivni vysledek tohoto PCR testu na SARS-CoV-2.

V revizni zprdveé se uvadi:

...pokud je nékdo testovdn pomoci PCR jako pozitivni pFi pouZiti prahu 35 cyklii nebo vyssi
(jako je tomu ve vétsiné laboratofi v Evropé a USA), pravdépodobnost, Ze je dotycnd osoba
skutecné infikovdna, je mensi neZ 3 %, pravdépodobnost, Ze uvedeny vysledek je falesné
pozitivni je 97 %.

poznamka:

Alejandro Sousa ve své zpravé uvadi:

Ve skutecnosti nékteré testy PCR na Covid-19 oteviené uzndvaji moZné interference virem chripky A
(H1N1), chripkou B virus (Yamagata), respiracni syncycidlni virus typu B, respiracni adenovirus (typ
3 a7),virus parainfluenzy (typ B), mycoplasma pneumoniae a chlamydia pneumoniae. Ale pokud
tam je celosvétovd jednomysind kritika, je to naprostd nesprdvnost v poétu cykli pouZivanych po
celém svété k diagnostice Covid-19.

TakZe je nasnadé se ptat, kolik 0sob na svété z celkového poctu pozitivné testovanych osob
PCR testem na SARS-CoV-2 mélo skutecné tento virus SARS-CoV-2?



Chfipkova sezdna se letos nekonala, ale o to horsi muze byt ta pfisti. Méli bychom se branit
zpuUsoby chovani, které jsme si osvojili pfi covidu

25.4.2021

https://www.zdravotnickydenik.cz/2021/04/chripkova-sezona-se-letos-nekonala-ale-o-to-horsi-
muze-byt-ta-pristi-meli-bychom-se-branit-zpusoby-chovani-ktere-jsme-si-osvojili-pri-covidu/

uryvek z ¢lanku:

,V Evropském regionu v obdobi od 40. tydne 2020 do 8. tydne 2021 byl, ve srovndni s priimérem
predchozich $esti sezon, zaznamendn pokles sentinelovych detekci viru chiipky o0 99,8 %.

Prezident Tanzanie nevéfi testim na COVID-19, pozitivni vzorek méla i koza a papaja
9.5.2020

https://cnn.iprima.cz/prezident-tanzanie-neveri-testum-na-covid-19-pozitivne-vysla-i-koza-tri-
politici-vsak-zemreli-2705

Prezident Tanzanie o PCR testech

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/Prezident-Tanz%C3%Alnie-o-PCR-testech:3

Dochazi a dochézelo zde ke zneuZiti vysledk( PCR testl a k jejich ucelové (dez)interpretaci.
To Ze ma nékdo pozitivni PCR test na SARS-CoV-2 neznamend nic jiného, nez pouze pozitivni
hodnota vysledku tohoto testu, kterd absolutné nevypovida nic o aktualnim zdravotnim

stavu osoby, ani o jeji infekénosti popripadé neinfekénosti, atd.

| pfesto se klade a kladl obrovsky ddraz na provedeni tohoto PCR testu a to zcela zbytec¢né.

PCR testy nefunguiji.

Ve v3i Ucté Zadam o vydani rozhodnuti, aby se tyto soucasné a nespolehlivé PCR testy pro
diagnostiku viru SARS-CoV-2 prestaly vefejné pouzivat k diagnostice viru SARS-CoV-2.


https://www.zdravotnickydenik.cz/2021/04/chripkova-sezona-se-letos-nekonala-ale-o-to-horsi-muze-byt-ta-pristi-meli-bychom-se-branit-zpusoby-chovani-ktere-jsme-si-osvojili-pri-covidu/
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https://cnn.iprima.cz/prezident-tanzanie-neveri-testum-na-covid-19-pozitivne-vysla-i-koza-tri-politici-vsak-zemreli-2705
https://cnn.iprima.cz/prezident-tanzanie-neveri-testum-na-covid-19-pozitivne-vysla-i-koza-tri-politici-vsak-zemreli-2705
https://odysee.com/@PatRickSoma:0/Prezident-Tanz%C3%A1nie-o-PCR-testech:3

Antigenni testy

Antigenni testy jsou nespolehlivé a absolutné nevhodné k diagnostice viru SARS-CoV-2.

Antigenni test je lakmusovy papirek (pH), ktery reaguje na kyselost nebo zasaditost, a proto
tento test vyhodnoti napriklad ocet jako pozitivni na SARS-CoV-2.

Ocet ma covid

https://odysee.com/@PatRickSoma:0/0Ocet-m%C3%A1-covid:9

Chybi 600 odbérovych mist na PCR testy. Zapomnélo se na né
1.12.2021

https://neovlivni.cz/chybi-600-testovacich-mist-na-pcr-zapomnelo-se-na-
ne/?fbclid=IwAROPkwVC5qg7L2xPqSNzq9SbNRNInJk3 BS3-gDBgDD0OfdzemWpw6B-VNNRg

uryvek z ¢lanku:

LZjara, kdy byl v uradu jesté Petr Arenberger, se pripravovalo navyseni kapacit PCR center na 600
mist. Arenberger ale skoncil a nékde v mezicase se poZadavek ztratil. Zacalo se to resit znovu aZ s
koncem prdzdnin, kdy hygiena pfisla s tim, Ze antigenni testy nefungquiji. A ukdzalo se, Ze ta

centra nikdo nebuduje. Vojtéch resort pFevzal, ale tohle mu asi nikdo nerekl,” uved! ¢len Ustfedniho
krizového stdbu.

Antigenni testy nefunguiji.

Ve vsi Ucté Zadam o vydani rozhodnuti, aby se tyto soucasné a nespolehlivé antigenni testy
pro diagnostiku viru SARS-CoV-2 prestaly verejné pouzivat k diagnostice viru SARS-CoV-2.


https://odysee.com/@PatRickSoma:0/Ocet-m%C3%A1-covid:9
https://neovlivni.cz/chybi-600-testovacich-mist-na-pcr-zapomnelo-se-na-ne/?fbclid=IwAR0PkwVC5q7L2xPqSNzq9SbNRNlnJk3_BS3-qDBgDD0fdzemWpw6B-VNnRg
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