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5‘ UTR SARS-CoV-2

• 27 záměn v sekvenci (265 bp) proti historickým izolátům netopýřích koronavirů

• nejbližší sekvenčně příbuzný SARS (2003)

• 5‘ UTR koronavirů - promotor – kontrola replikace a transkripce – SARS-CoV-2 pravděpodobně silný promotor

• predikce (březen 2020): vysoká mutagenita, mnoho kmenů, trvání epizody cca 3 měsíce, vývoj vakcíny nerelevantní

• 5‘ UTR SARS-CoV-2 doposud zcela stabilní, na rozdíl od downstream oblastí

• 5‘ UTR univerzální cíl pro detekci všech doposud cirkulujících kmenů SARS-CoV-2; EHK validovaná esej dostupná na požádání

Původní kmen SARS-CoV-2 vs Omicron (alignment 5‘ UTR)

Březen 2020



https://www.worldometers.info

Vlnu genomicky charakterizovala RNDr. Jiřincová, SZÚ Praha; 
9. listopad 2020, Zpráva NRL pro chřipku a nechřipková respirační onemocnění, 45. KT
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OMICRON:

Spike protein: A67V, Δ69-70, T95I, G142D, Δ143-145, Δ211, L212I, 

ins214EPE, G339D, S371L, S373P, S375F, K417N, N440K, G446S, S477N, 

T478K, E484A, Q493R, G496S, Q498R, N501Y, Y505H, T547K, D614G, 

H655Y, N679K, P681H, N764K, D796Y, N856K, Q954H, N969K, L981F

• každá vlna od září 2020 tvořena distinktním kmenem s odlišnou genomickou sekvencí

• kmeny evolučně na sebe nenavazují (rozpor se zákonem evoluce mutací a genetiky uzavřených populací)

• přímý předchůdce Omicron nenalezen – genomický rozpor již příliš zjevný

https://en.wikipedia.org/wiki/Coronavirus_spike_protein


Protein S: D614G (GAT>GGT)

TILIA LABORATORIES: analyzační software pro NGS analýzu dat









In silico comparison of SARS-CoV-2 spike protein-ACE2 binding affinities across species and implications for virus origin.
Piplani S, Singh PK, Winkler DA, Petrovsky N. Sci Rep. 2021 Jun 24;11(1):13063. doi: 10.1038/s41598-021-92388-5.
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