Alle Covid-"Varianten" scheinen aus dem Labor zu
stammen
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Pokud by nedavno publikovana japonska studie o takzvanych
,variantach” Covid obstala v akademickém zkoumani, byla by
to ,,bomba“. Na zakladé jednotlivych mutaci to uréuje, ze kazda
z téchto ,,variant”“ muize byt ve skute¢nosti vyrobena pouze
umeéle.

Novy predtisk zvefejnény 5. srpna 2023 naznacuje, Ze japonsky
vyzkumny tym zjistil, Ze témer vSechny varianty Covid byly vytvoreny
v laboratofich. Atsuki Tanaka a Takayuki Miyazawa z Osacké
|ekarskeé univerzity a Kjotské univerzity zkoumali virové sekvence
nalezené ve verejnych databazich a pfirozeném prostredi, aby
sledovali historicky vyvoj Omicron verze SARS-CoV-2.

Svym vyzkumem nasli kolem 100 unikatnich omikronovych
podtypl, které se v prirodé ve skute€nosti nemohly vyskytovat.
Tyto mutace jsou jasnym dikazem rozsSirené teorie, ze tyto viry
Covid byly vytvoreny v laboratofich a odtud se Sifily. Kromé toho
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tyto variace obsahuji Sirokou Skalu mutaci, které se bézné pouzivaji
ve studiich ,reverzni genetiky“ k systematické analyze ruznych &asti
viru.

Pfed oznamenim objevu Omicron v Jizni Africe nasli védci pfesné
shody s variacemi Omicron v sekvencich z Portorika uloZenych v
databazich v roce 2020. Tanaka a Miyazawa tvrdi, ze je tomu tak u
vSech variant, které se objevily od pocatecniho vypuknuti ve
Wu-chanu. To neni pfirozené, a proto navrhuji, aby byli soucasti
experimentalniho programu testovani faktoru, které ovliviuji
infekénost a zavaznost SARS-CoV-2 v bézné populaci. Tuto
hypotézu zakladaji na svém pozorovani neobvykle nizkého poctu
Lichych® mutaci v téchto variantach.

Tento vyzkum zkouma vyvoj viru a zivych véci se zvlastnim
zamérenim na myslenku genetickych dat. SARS-CoV-2 je virus
zalozeny na RNA, ktery uklada informace do fetézcu. Geneticky
material se sklada z genu, které obsahuiji instrukce pro tvorbu
proteind. Bunky pouzivaji tyto geny jako voditka pro produkci
aktivnich molekul nazyvanych proteiny. Geneticky kéd je duplikovan
a pfedan dalSim generacim, ale postupem ¢asu muize dojit ke
zménam, které vedou k mutacim.

Chcete-li porozumét riznym typim mutaci a jejich u€inkiim na
organismy, zvazte nasledujici informace: VétSina mutaci, které méni
jedno pismeno v DNA nebo RNA, nema zadny vliv na proteinovou
sekvenci a nazyvaji se ,synonymni“ mutace. Tyto mutace nemaji
zadné nasledky a v pribéhu €asu se hromadi pfirozenym vyvojem.

Nepritomnost synonymnich mutaci je zasadnim indikatorem
toho, ze ke vzniku novych variaci, jako je omikron, nedochazi
spontanné. VétSina mutaci, které maji ucinek, je vsak
pravdépodobné Skodliva a rychle zmizi. Ve vzacnych pripadech
muUze mutace vyustit v prospésSnou zménu, ktera organismu umozni
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uspésnéjsi preziti a reprodukci, coz vede k jeho Sifeni v dalSich
generacich. Toto postupné hromadeéni tichych a prospésnych mutaci
pohani evoluci vSech forem zivota.

Védci pouzili vefejné databaze ke sledovani evolucni historie spike
proteinu Omicron BA1 a urCeni pofadi, ve kterém se vyskytlo jeho 37
mutaci. Za timto uCelem hledali sekvence, kterym jedna z mutaci
chybéla, a predpokladali, Ze jedna z nich bude odpovidat posledni
mutaci v sérii. Provedli 37 databazovych dotazi se sekvencemi
postradajicimi kazdou z omikronovych mutaci BA1 v nadéji, ze
najdou shodu, ktera by indikovala posledni mutaci v sérii.
Vysledky ukazaly, ze vSechny mutace kromé jedné byly nové a
nezpusobily zadny vyznamny rozdil.

Neni mozné, aby se pfirozené vyskytovala skupina variant s
omikronovymi reverznimi mutacemi BA1. V diagramu ve studii autofi
ukazuiji, Zze vSechny mutace az na jednu v Omicron subvarianté BA1
se nachazeji v kmeni, ktery mutaci postrada. To zdurazniuje
dulezitost pochopeni vyvoje spike proteinu a jeho role ve vyvoji
SARS-CoV-2. Vyzkum Tanaky a Miyazawy zkouma
pravdépodobnost rekombinace ve vyvoji varianty SARS-CoV-2.
Tvrdi, Ze rekombinace by vyZzadovala souCasnou pfitomnost virQ
Omicron BA1 a dalSich virt pfedkd ve stejné burice, coz by bylo
vysoce nepravdépodobné vzhledem k zahrnutym frekvencim a
potfebé Cetnych reverznich mutaci.

Pro vysvétleni zvratd pozorovanych u Omicron BA1 by bylo nutné,
aby specificka ¢ast RNA obsahujici mutaci byla zvracena
rekombinaci. To by vyzadovalo Cistou vyménu useku bez ovlivnéni
mutaci na obou stranach. Nékteré mutace vSak nelze zarovnat kvuli
nedostatku spole¢nych sekvenci mezi témito dvéma
kmeny.O€ekavalo se také, ze rekombinace zanecha stopy v
prilehlych oblastech viru, ale zadné nebyly nalezeny. Tanaka a
Miyazawa objevili 29 variant pripisovanych Portoriku, které se
shoduji s Omicron BA1 nebo BA2 na zakladé spike
proteinovych sekvenci, coz vyvolava otazky o historii
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Omicronu, protoze tyto sekvence predchazely objeveni
Omicronu v Jizni Africe v listopadu 2021, byly ulozeny do
databaze.

Absence ,synonymnich® mutaci silné naznacuje, Ze varianty SARS-
CoV-2 byly zpusobeny lidmi. Autofi tvrdi, ze pFirozena evoluce by
produkovala neutralnéjSi synonymni mutace nez nesynonymni
mutace, které mohou pretrvavat pouze tehdy, pokud zlepsuji
protein, ktery koduiji. Toto pozorovani je nepravdépodobné, protoze
v pfedchozich variantach, jako je Alfa, Beta, Gamma, Delta nebo
Mu, nebyly Zzadné synonymni mutace a v Lambda a Omicron pouze
jedna. Pritomnost jednotlivych reverzi kazdé mutace ve tfech
omikronovych liniich se zda byt zamérnym cviCenim v reverzni
genetice, aby se otestovaly uCinky kazdé mutace na chovani
viru.Absence synonymnich mutaci v jinych variantach
naznacuje, ze vSechny varianty nasledujici po pavodnim kmeni
Wuhan jsou umélého ptlivodu.

Autori se domnivaji, ze mutace, které objevili, byly soucasti
experimentu, ktery mél studovat spike protein a jak mutace
ovliviauji chovani viru. Skuteé¢nost, Ze neexistuje zadny dukaz
spojujici mnoho mutaci, zejména v Casnych variantach, se zvySenou
virovou infekci, naznacuje, ze kazda varianta byla vytvofena uméle,
aby identifikovala, které aminokyseliny v proteinu S jsou zodpovédné
za infek&nost a patogenitu. Pokud jsou zavéry vyvozené v tomto
dokumentu spravné, byl by to nezvratny dikaz, ze v§e o SARS-CoV-
2 bylo uméle zmanipulovano od jeho prvniho vyskytu.
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