Pochybnosti o sloZeni mRNA vakcin a produktii, které se v diisledku jejich podani v téle
vytvari
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Jak doklada British Medical Journal, pochybnosti o slozeni mRNA vakcin existovaly jiz pied
zahajenim ploSného oc¢kovani proti Covid-19 a pokracovali 1 po jeho zahgjeni.

Dle informaci tohoto pfedniho védeckého casopisu méla Evropska 1¢ékova agentura (dale EMA)
informace, zZe po zahajeni ockovani mRNA vakcinami tyto vakciny obsahovaly znaéné mnoZzstvi
nedeklarovanych forem mRNA.

Tyto vakciny pouzité v ramci ploSného ockovani méli obsahovat poskozené ¢i zkracené formy
vakcina¢ni mRNA. Jejich obsah m¢l €init az 45%.

Vakciny pouzité v ramei klinickych zkouSek obsahovaly tyto nedeklarované formy vakcinaéni
mRNA do 22%.

Pozd¢ji snad mélo dojit ke zlepSeni kvality vakcin a obsah nedeklarovanych forem mél klesnout k
25-30%. Ptesto je z vySe uvedeného zjevné, ze mnozstvi nedeklarovanych forem mRNA ve
vakcinach pouzitych k plosnému ockovani bylo vyssi nez tomu bylo u vakcin pouzitych v pribéhu
klinického zkouseni [1].

Za pozornost stoji podezieni, ze v piipad¢ jiného typu Covidové vakciny tzv. vektorové vakciny,
byla tvorba jinych zkracenych forem Spike proteinu povazovana za jednu z moznych piic¢in tvorby
post vakcinac¢nich sraZenin [2].

Jiz od ledna 2021 panovaly a byly vyjadfovany obavy, zda by vzhledem ke svému vyrobnimu
procesu nemohly mRNA vakciny obsahovat i jinou nez deklarovanou genetickou informaci.
Tentokrat se mélo jednat o podezieni, Ze by mRNA vakciny mohly obsahovat bakteridlni DNA. V
piipadé bakterialni DNA se jedna o naprosto jiny typ genetické informace nez je virova mRNA.
Navic by tato geneticka informace nepochazela z viru, ale bakterie. Jedna se tedy o riziko, Ze by
vakciny mohli obsahovat genetickou informaci z jiné formy zivota nez bylo vetfejné deklarovano

[3].

Na to, zda mRNA obsahuji bakteridlni DNA jsem se dotazoval i ja. Svlij dotaz jsem sméfoval na
Statni Grad pro kontrolu 1é¢iv (dale SUKL). Dotaz jsem odeslal dne 16. ¢ervna 2021. Ve svém
vyjadieni na mij dotaz SUKL mimo jiné uvedl:

»Kontrolni limity pro obsah zbytkii vzorové DNA ve specifikacich byly vyhodnoceny EMA jako
dostate¢né nizké. Vyrobni proces mRINA navic obsahuje procistujici krok, ktery cilené sniZuje
hladiny této latky na co nejniZsi moZnou troven. DoloZeni robustnosti tohoto procistujiciho kroku
bylo predmétem poregistracniho doporuceni, coz se lze docist ve verejné hodnotici zpravé
pripravku Comirnaty, které jiZ drZitel registrace Castecné splnil a plné doteSeni se ocekava koncem
Q2/2021.“ [4]

Dne 3.4.2024 publikoval pfedni expert na analyzu RNA a DNA Kevin McKernan své poznatky o
genetickém sloZzeni mRNA vakcin.

Ve tech postupné publikovanych zpravach dospél mimo jiné k nasledujicimu.

Obsah bakterialni DNA v mRNA vakcinach dosahoval 20-35% z celkového mnozstvi ve vakcinach
obsaZen¢ genetické informace.



Evropsky 1ékovy tifad stanovil, Ze mRNA vakciny mohou obsahovat maximalne 0,033% bakterialni
DNA. McKernan publikoval, Ze tento limit byl ve zkoumanych vakcinach ptekrocen fadove 1 000
krat.

Vakciny navic obsahovaly rizné¢ formy mRNA. Byla dokonce nalezena forma mRNA, ktera byla
delsi neZ mRNA, ktera koduje ti€innou latku vakcin - tzv. Spike protein.

V ramci experimenti McKernanem ve vakcinach zachycend DNA byla schopna infikovat bakterie a
pfezivat v nich. Je tedy zjevné, Ze ve vakcinach nalezend DNA byla biologicky aktivni.

Bakterialni DNA znecistujici mRNA vakciny v sob¢€ nese gen odolnosti vii€i antibiotiklim. Témito
antibiotiky jsou kanamycin ¢i neomycin/kanamycin.

V bakterialni DNA od spole¢nosti Pfizer-BioNTech byla navic zachycena sekvence z opi¢iho viru
SV40 [5]. Tato virova sekvence je davana do souvislosti s moznou tvorbou nadorti u zvitat i lidi [6]
, ktefi byli v USA ockovani vakcinou proti détské obrné kontaminovanou timto virem v letech 1955
- 1963 [7] .

Evropska 1ékova agentura povazovala v roce 2002 za nutné vylouc¢it moznou pfitomnost viru SV40
¢i libovolnych ¢asti jeho genetické informace ve vakcing proti détské obrné.

Z tohoto diivodu provedla a zvetejnila vysledky analyzy této ockovaci latky. Na zaklad¢ této
analyzy bylo zjiSténo, Ze tato vakcina neobsahuje virus SV40 ani zadnou ¢ast jeho genetické
informace [8] .

V ramci zkoumani moznych dopadl pfitomnosti bakteridlni DNA v mRNA vakcinach byl proveden
pokus, pii kterém byli lidské nadorové buinky pfi péstovani v laboratofi vystaveny mRNA
vakcinam. Po jeho ukonceni bylo zjiSténo, Ze se tato bakterialni DNA byla schopna zabudovat do
genetické informace téchto nadorovych bun¢k [9] [10] [11] .

Australsky regulacni organ publikoval dokument, ktery doklada, ze mRNA vakcina spole¢nosti
Pfizer-BioNTech pouzitd v rdmci klinického zkouSeni u drtivé vétSiny testovanych osob se zdsadné
1181 se zasadné 1isi od vakciny, ktera byla pouzita v rdmci plosného ockovani.

Vakcina pouzita v ramci klinického zkouseni (Proces 1) byla vyrobena tak, ze neobsahovala
bakterialni DNA a soucasné byl uzit jiny, 0¢inngj$i, ale drazsi postup k odstranéni zbytkti DNA
pouzité pii vyrobé vakciny nez tomu bylo v ramci vakciny uréené k ploSnému ockovani (Proces 2)
[12][13] [14].

V ramci klinického testovani vakciny spole¢nosti Pfizer-BioNTech bylo vakcinou ockovano 21 720
lidi [15] . Je odhadovano, Ze z tohoto poctu bylo vakcinou vyrobenou Procesem 2 o¢kovano jen
zhruba 250 lidi [16] [17] .

S genetickym sloZenim vakcin pfimo souvisi i otdzka, zda je tato genetickd informace v organismu
spravné Ctena a zda je tedy v téle vytvorena presné ta stejna bilkovina, jak bylo zamysleno.

Pochybnosti o tom, Ze geneticka informace obsaZend ve vakcinach bude vérné ctend se objevuyi
nejpozdéji od zacatku roku 2021 [18] a pokracovaly 1 pozdéji [19].

Studie z 25.1.2023 prokazala vySe uvedené obavy, kdyZ bylo potvrzeno, Ze pfi ¢teni nepoSkozené
mRNA vakciny Pfizer dochazi v buiikach k tvorbé i jinych forem tzv. Spike proteinu nez, jak bylo
deklarovano. Upravy mRNA ve vakcinach vedly k tomu, Ze podil nedeklarovanych forem dosahuje
8%.

Soucasné bylo prokazéano, Ze u ¢asti o€kovanych je mozné prokéazat reakci imunitniho systému na
tyto jin€, nepfedpokladané formy vytvotrené bilkoviny [20] [21].
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